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(57) Изобретение относится к применению анти-
тела к α-синуклеину для диагностики повышенно-
го уровня α-синуклеина в мозге. В частности, изоб-
ретение относится к способу определения уровней
α-синуклеина в плазме крови или ЦСЖ, последую-
щему введению испытуемому пациенту антитела к
α-синуклеину или его антигенсвязывающего фраг-
мента, который способен связывать α-синуклеин с
активностью, достаточной для того, чтобы изме-
нить общий отток α-синуклеина из мозга в кровь
или из мозга в ЦСЖ.
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<110>  БАЙОДЖЕН АЙДЕК ИНТЕРНЭШНЛ НЕЙРОСАЙЕНЗ ГМБХ 
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<120>  ПРИМЕНЕНИЕ АНТИТЕЛА К α -СИНУКЛЕИНУ ДЛЯ ДИАГНОСТИКИ ПОВЫШЕННОГО 
УРОВНЯ α -СИНУКЛЕИНА В МОЗГЕ 
 
<130>  2159.356PC01 
 
 
<140>  To be assigned 
<141>  Herewith 
 
<150>  61/554,924 
<151>  11-02-2011 
 
<160>  9      
 
<170>  PatentIn version 3.5 
 
<210>  1 
<211>  140 
<212>  PRT 
<213>  Homo sapiens 
 
<220> 
<223>  Alpha-synuclein  
 
<400>  1 
 
Met Asp Val Phe Met Lys Gly Leu Ser Lys Ala Lys Glu Gly Val Val  
1               5                   10                  15       
 
 
Ala Ala Ala Glu Lys Thr Lys Gln Gly Val Ala Glu Ala Ala Gly Lys  
            20                  25                  30           
 
 
Thr Lys Glu Gly Val Leu Tyr Val Gly Ser Lys Thr Lys Glu Gly Val  
        35                  40                  45               
 
 
Val His Gly Val Ala Thr Val Ala Glu Lys Thr Lys Glu Gln Val Thr  
    50                  55                  60                   
 
 
Asn Val Gly Gly Ala Val Val Thr Gly Val Thr Ala Val Ala Gln Lys  
65                  70                  75                  80   
 
 
Thr Val Glu Gly Ala Gly Ser Ile Ala Ala Ala Thr Gly Phe Val Lys  
                85                  90                  95       
 
 
Lys Asp Gln Leu Gly Lys Asn Glu Glu Gly Ala Pro Gln Glu Gly Ile  
            100                 105                 110          
 
 
Leu Glu Asp Met Pro Val Asp Pro Asp Asn Glu Ala Tyr Glu Met Pro  
        115                 120                 125              



2 
 
 
 
Ser Glu Glu Gly Tyr Gln Asp Tyr Glu Pro Glu Ala  
    130                 135                 140  
 
 
<210>  2 
<211>  113 
<212>  PRT 
<213>  Artificial Sequence 
 
<220> 
<223>  heavy chain variable region (VH) 
 
<400>  2 
 
Glu Val Gln Leu Val Gln Ser Gly Gly Gly Leu Val Glu Pro Gly Gly  
1               5                   10                  15       
 
 
Ser Leu Arg Leu Ser Cys Ala Val Ser Gly Phe Asp Phe Glu Lys Ala  
            20                  25                  30           
 
 
Trp Met Ser Trp Val Arg Gln Ala Pro Gly Gln Gly Leu Gln Trp Val  
        35                  40                  45               
 
 
Ala Arg Ile Lys Ser Thr Ala Asp Gly Gly Thr Thr Ser Tyr Ala Ala  
    50                  55                  60                   
 
 
Pro Val Glu Gly Arg Phe Ile Ile Ser Arg Asp Asp Ser Arg Asn Met  
65                  70                  75                  80   
 
 
Leu Tyr Leu Gln Met Asn Ser Leu Lys Thr Glu Asp Thr Ala Val Tyr  
                85                  90                  95       
 
 
Tyr Cys Thr Ser Ala His Trp Gly Gln Gly Thr Leu Val Thr Val Ser  
            100                 105                 110          
 
 
Ser  
     
 
 
<210>  3 
<211>  108 
<212>  PRT 
<213>  Artificial Sequence 
 
<220> 
<223>  light chain variable region (VL) 
 
<400>  3 
 
Gln Ser Val Leu Thr Gln Pro Pro Ser Val Ser Val Ser Pro Gly Gln  
1               5                   10                  15       
 
 
Thr Ala Arg Ile Thr Cys Ser Gly Glu Ala Leu Pro Met Gln Phe Ala  



3 
 
            20                  25                  30           
 
 
His Trp Tyr Gln Gln Arg Pro Gly Lys Ala Pro Val Ile Val Val Tyr  
        35                  40                  45               
 
 
Lys Asp Ser Glu Arg Pro Ser Gly Val Pro Glu Arg Phe Ser Gly Ser  
    50                  55                  60                   
 
 
Ser Ser Gly Thr Thr Ala Thr Leu Thr Ile Thr Gly Val Gln Ala Glu  
65                  70                  75                  80   
 
 
Asp Glu Ala Asp Tyr Tyr Cys Gln Ser Pro Asp Ser Thr Asn Thr Tyr  
                85                  90                  95       
 
 
Glu Val Phe Gly Gly Gly Thr Lys Leu Thr Val Leu  
            100                 105              
 
 
<210>  4 
<211>  5 
<212>  PRT 
<213>  Artificial Sequence 
 
<220> 
<223>  complementarity determining region-1 (VHCDR1) 
 
<400>  4 
 
Lys Ala Trp Met Ser  
1               5    
 
 
<210>  5 
<211>  19 
<212>  PRT 
<213>  Artificial Sequence 
 
<220> 
<223>  complementarity determining region-2 (VHCDR2) 
 
<400>  5 
 
Arg Ile Lys Ser Thr Ala Asp Gly Gly Thr Thr Ser Tyr Ala Ala Pro  
1               5                   10                  15       
 
 
Val Glu Gly  
             
 
 
<210>  6 
<211>  2 
<212>  PRT 
<213>  Artificial Sequence 
 
<220> 
<223>  complementarity determining region-3 (VHCDR3) 
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<400>  6 
 
Ala His  
1        
 
 
<210>  7 
<211>  11 
<212>  PRT 
<213>  Artificial Sequence 
 
<220> 
<223>  complementarity determining region-1 (VLCDR1) 
 
<400>  7 
 
Ser Gly Glu Ala Leu Pro Met Gln Phe Ala His  
1               5                   10       
 
 
<210>  8 
<211>  7 
<212>  PRT 
<213>  Artificial Sequence 
 
<220> 
<223>  complementarity determining region-2 (VLCDR2) 
 
<400>  8 
 
Lys Asp Ser Glu Arg Pro Ser  
1               5            
 
 
<210>  9 
<211>  11 
<212>  PRT 
<213>  Artificial Sequence 
 
<220> 
<223>  complementarity determining region-3 (VLCDR3) 
 
<400>  9 
 
Gln Ser Pro Asp Ser Thr Asn Thr Tyr Glu Val  
1               5                   10       
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