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(57) Предложены пептиды, относящиеся к осо-
бым участкам фермента аргининдеиминазы бакте-
рии Streptococcus cristatus, препятствующие обра-
зованию биоплёнок, содержащих патоген полости
рта Porphyromonas gingivalis, и модулирующие ви-
рулентность P. gingivalis. Предложены фармацев-
тические композиции, содержащие указанные пеп-
тиды, и способы их применения.































































































































                      ПЕРЕЧЕНЬ ПОСЛЕДОВАТЕЛЬНОСТЕЙ 
 
<110>  МЕХАРРИ МЕДИКАЛ КОЛЛЕДЖ 
  
<120>  ИНГИБИТОРЫ БИОПЛЕНКИ 
 
<130>  212149-301023 
 
<150>  62/401,572 
<151>  2016-09-29 
 
<160>  32     
 
<170>  PatentIn версия 3.5 
 
<210>  1 
<211>  409 
<212>  БЕЛОК 
<213>  Streptococcus cristatus 
 
<400>  1 
 
Met Ser Thr His Pro Ile His Val Phe Ser Glu Ile Gly Lys Leu Lys  
1               5                   10                  15       
 
 
Lys Val Met Leu His Arg Pro Gly Lys Glu Leu Glu Asn Leu Leu Pro  
            20                  25                  30           
 
 
Asp Tyr Leu Glu Arg Leu Leu Phe Asp Asp Ile Pro Phe Leu Glu Asp  
        35                  40                  45               
 
 
Ala Gln Lys Glu His Asp Ala Phe Ala Gln Ala Leu Arg Asp Glu Gly  
    50                  55                  60                   
 
 
Ile Glu Val Leu Tyr Leu Glu Lys Leu Ala Ala Glu Ser Leu Ile Ser  
65                  70                  75                  80   
 
 
Pro Glu Ile Arg Glu Gln Phe Ile Glu Glu Tyr Leu Glu Glu Ala Asn  
                85                  90                  95       
 
 
Ile Arg Gly Arg Glu Thr Lys Lys Ala Ile Arg Glu Leu Leu His Gly  
            100                 105                 110          
 
 
Ile Lys Asp Asn Gln Glu Leu Val Glu Lys Thr Met Ala Gly Val Gln  
        115                 120                 125              
 
 
Lys Ala Glu Leu Pro Glu Ile Pro Asp Glu Ala Lys Gly Leu Thr Asp  
    130                 135                 140                  
 
 
Leu Val Glu Ser Asp Tyr Pro Phe Ala Ile Asp Pro Met Pro Asn Leu  
145                 150                 155                 160  
 
 
Tyr Phe Thr Arg Asp Pro Phe Ala Thr Ile Gly Asn Ala Val Ser Leu  
                165                 170                 175      



 
 
Asn His Met Phe Ala Asp Thr Arg Asn Arg Glu Thr Leu Tyr Gly Lys  
            180                 185                 190          
 
 
Tyr Ile Phe Lys Tyr His Pro Glu Tyr Ala Gly Lys Val Glu Leu Val  
        195                 200                 205              
 
 
Tyr Asn Arg Glu Glu Asp Thr Arg Ile Glu Gly Gly Asp Glu Leu Val  
    210                 215                 220                  
 
 
Leu Ser Lys Asp Val Leu Ala Val Gly Ile Ser Gln Arg Thr Asp Ala  
225                 230                 235                 240  
 
 
Ala Ser Ile Glu Lys Leu Leu Val Asn Ile Phe Lys Lys Asn Val Gly  
                245                 250                 255      
 
 
Phe Lys Lys Val Leu Ala Phe Glu Phe Ala Asn Asn Arg Lys Phe Met  
            260                 265                 270          
 
 
His Leu Asp Thr Val Phe Thr Met Val Asp Tyr Asp Lys Phe Thr Ile  
        275                 280                 285              
 
 
His Pro Glu Ile Glu Gly Asp Leu Arg Val Tyr Ser Val Thr Tyr Glu  
    290                 295                 300                  
 
 
Asn Glu Lys Leu Lys Ile Val Glu Glu Lys Gly Asp Leu Ala Glu Leu  
305                 310                 315                 320  
 
 
Leu Ala Gln Asn Leu Gly Val Glu Lys Val His Leu Ile Arg Cys Gly  
                325                 330                 335      
 
 
Gly Gly Asn Ile Val Ala Ala Gly Arg Glu Gln Trp Asn Asp Gly Ser  
            340                 345                 350          
 
 
Asn Thr Leu Thr Ile Ala Pro Gly Val Val Val Val Tyr Asp Arg Asn  
        355                 360                 365              
 
 
Thr Val Thr Asn Lys Ile Leu Glu Glu Tyr Gly Leu Arg Leu Ile Lys  
    370                 375                 380                  
 
 
Ile Arg Gly Ser Glu Leu Val Arg Gly Arg Gly Gly Pro Arg Cys Met  
385                 390                 395                 400  
 
 
Ser Met Pro Phe Glu Arg Glu Glu Val  
                405                  
 
 
<210>  2 
<211>  202 



<212>  БЕЛОК 
<213>  Streptococcus cristatus 
 
<400>  2 
 
Val Tyr Asn Arg Glu Glu Asp Thr Arg Ile Glu Gly Gly Asp Glu Leu  
1               5                   10                  15       
 
 
Val Leu Ser Lys Asp Val Leu Ala Val Gly Ile Ser Gln Arg Thr Asp  
            20                  25                  30           
 
 
Ala Ala Ser Ile Glu Lys Leu Leu Val Asn Ile Phe Lys Lys Asn Val  
        35                  40                  45               
 
 
Gly Phe Lys Lys Val Leu Ala Phe Glu Phe Ala Asn Asn Arg Lys Phe  
    50                  55                  60                   
 
 
Met His Leu Asp Thr Val Phe Thr Met Val Asp Tyr Asp Lys Phe Thr  
65                  70                  75                  80   
 
 
Ile His Pro Glu Ile Glu Gly Asp Leu Arg Val Tyr Ser Val Thr Tyr  
                85                  90                  95       
 
 
Glu Asn Glu Lys Leu Lys Ile Val Glu Glu Lys Gly Asp Leu Ala Glu  
            100                 105                 110          
 
 
Leu Leu Ala Gln Asn Leu Gly Val Glu Lys Val His Leu Ile Arg Cys  
        115                 120                 125              
 
 
Gly Gly Gly Asn Ile Val Ala Ala Gly Arg Glu Gln Trp Asn Asp Gly  
    130                 135                 140                  
 
 
Ser Asn Thr Leu Thr Ile Ala Pro Gly Val Val Val Val Tyr Asp Arg  
145                 150                 155                 160  
 
 
Asn Thr Val Thr Asn Lys Ile Leu Glu Glu Tyr Gly Leu Arg Leu Ile  
                165                 170                 175      
 
 
Lys Ile Arg Gly Ser Glu Leu Val Arg Gly Arg Gly Gly Pro Arg Cys  
            180                 185                 190          
 
 
Met Ser Met Pro Phe Glu Arg Glu Glu Val  
        195                 200          
 
 
<210>  3 
<211>  8 
<212>  БЕЛОК 
<213>  Streptococcus cristatus 
 
<400>  3 
 



Ile Arg Gly Arg Glu Thr Lys Lys  
1               5                
 
 
<210>  4 
<211>  11 
<212>  БЕЛОК 
<213>  Streptococcus cristatus 
 
<400>  4 
 
Asn His Met Phe Ala Asp Thr Arg Asn Arg Glu  
1               5                   10       
 
 
<210>  5 
<211>  16 
<212>  БЕЛОК 
<213>  Streptococcus cristatus 
 
<400>  5 
 
Val Tyr Asn Arg Glu Glu Asp Thr Arg Ile Glu Gly Gly Asp Glu Leu  
1               5                   10                  15       
 
 
<210>  6 
<211>  11 
<212>  БЕЛОК 
<213>  Streptococcus cristatus 
 
<400>  6 
 
Asn Ile Phe Lys Lys Asn Val Gly Phe Lys Lys  
1               5                   10       
 
 
<210>  7 
<211>  16 
<212>  БЕЛОК 
<213>  Streptococcus cristatus 
 
<400>  7 
 
Glu Leu Val Arg Gly Arg Gly Gly Pro Arg Cys Met Ser Met Pro Phe  
1               5                   10                  15       
 
 
<210>  8 
<211>  1230 
<212>  ДНК 
<213>  Искусственная последовательность 
 
<220> 
<223>  Наиболее вероятная невырожденная последовательность 
 
<400>  8 
atgagcaccc atccgattca tgtgtttagc gaaattggca aactgaaaaa agtgatgctg       60 
 
catcgcccgg gcaaagaact ggaaaacctg ctgccggatt atctggaacg cctgctgttt      120 
 
gatgatattc cgtttctgga agatgcgcag aaagaacatg atgcgtttgc gcaggcgctg      180 
 
cgcgatgaag gcattgaagt gctgtatctg gaaaaactgg cggcggaaag cctgattagc      240 



 
ccggaaattc gcgaacagtt tattgaagaa tatctggaag aagcgaacat tcgcggccgc      300 
 
gaaaccaaaa aagcgattcg cgaactgctg catggcatta aagataacca ggaactggtg      360 
 
gaaaaaacca tggcgggcgt gcagaaagcg gaactgccgg aaattccgga tgaagcgaaa      420 
 
ggcctgaccg atctggtgga aagcgattat ccgtttgcga ttgatccgat gccgaacctg      480 
 
tattttaccc gcgatccgtt tgcgaccatt ggcaacgcgg tgagcctgaa ccatatgttt      540 
 
gcggataccc gcaaccgcga aaccctgtat ggcaaatata tttttaaata tcatccggaa      600 
 
tatgcgggca aagtggaact ggtgtataac cgcgaagaag atacccgcat tgaaggcggc      660 
 
gatgaactgg tgctgagcaa agatgtgctg gcggtgggca ttagccagcg caccgatgcg      720 
 
gcgagcattg aaaaactgct ggtgaacatt tttaaaaaaa acgtgggctt taaaaaagtg      780 
 
ctggcgtttg aatttgcgaa caaccgcaaa tttatgcatc tggataccgt gtttaccatg      840 
 
gtggattatg ataaatttac cattcatccg gaaattgaag gcgatctgcg cgtgtatagc      900 
 
gtgacctatg aaaacgaaaa actgaaaatt gtggaagaaa aaggcgatct ggcggaactg      960 
 
ctggcgcaga acctgggcgt ggaaaaagtg catctgattc gctgcggcgg cggcaacatt     1020 
 
gtggcggcgg gccgcgaaca gtggaacgat ggcagcaaca ccctgaccat tgcgccgggc     1080 
 
gtggtggtgg tgtatgatcg caacaccgtg accaacaaaa ttctggaaga atatggcctg     1140 
 
cgcctgatta aaattcgcgg cagcgaactg gtgcgcggcc gcggcggccc gcgctgcatg     1200 
 
agcatgccgt ttgaacgcga agaagtgtaa                                      1230 
 
 
<210>  9 
<211>  606 
<212>  ДНК 
<213>  Искусственная последовательность 
 
<220> 
<223>  Наиболее вероятная невырожденная последовательность 
 
<400>  9 
gtgtataacc gcgaagaaga tacccgcatt gaaggcggcg atgaactggt gctgagcaaa       60 
 
gatgtgctgg cggtgggcat tagccagcgc accgatgcgg cgagcattga aaaactgctg      120 
 
gtgaacattt ttaaaaaaaa cgtgggcttt aaaaaagtgc tggcgtttga atttgcgaac      180 
 
aaccgcaaat ttatgcatct ggataccgtg tttaccatgg tggattatga taaatttacc      240 
 
attcatccgg aaattgaagg cgatctgcgc gtgtatagcg tgacctatga aaacgaaaaa      300 
 
ctgaaaattg tggaagaaaa aggcgatctg gcggaactgc tggcgcagaa cctgggcgtg      360 
 
gaaaaagtgc atctgattcg ctgcggcggc ggcaacattg tggcggcggg ccgcgaacag      420 
 
tggaacgatg gcagcaacac cctgaccatt gcgccgggcg tggtggtggt gtatgatcgc      480 
 
aacaccgtga ccaacaaaat tctggaagaa tatggcctgc gcctgattaa aattcgcggc      540 
 
agcgaactgg tgcgcggccg cggcggcccg cgctgcatga gcatgccgtt tgaacgcgaa      600 



 
gaagtg                                                                 606 
 
 
<210>  10 
<211>  24 
<212>  ДНК 
<213>  Искусственная последовательность 
 
<220> 
<223>  Наиболее вероятная невырожденная последовательность 
 
<400>  10 
attcgcggcc gcgaaaccaa aaaa                                              24 
 
 
<210>  11 
<211>  33 
<212>  ДНК 
<213>  Искусственная последовательность 
 
<220> 
<223>  Наиболее вероятная невырожденная последовательность 
 
<400>  11 
aaccatatgt ttgcggatac ccgcaaccgc gaa                                    33 
 
 
<210>  12 
<211>  48 
<212>  ДНК 
<213>  Искусственная последовательность 
 
<220> 
<223>  Наиболее вероятная невырожденная последовательность 
 
<400>  12 
gtgtataacc gcgaagaaga tacccgcatt gaaggcggcg atgaactg                    48 
 
 
<210>  13 
<211>  33 
<212>  ДНК 
<213>  Искусственная последовательность 
 
<220> 
<223>  Наиболее вероятная невырожденная последовательность 
 
<400>  13 
aacattttta aaaaaaacgt gggctttaaa aaa                                    33 
 
 
<210>  14 
<211>  48 
<212>  ДНК 
<213>  Искусственная последовательность 
 
<220> 
<223>  Наиболее вероятная невырожденная последовательность 
 
<400>  14 
gaactggtgc gcggccgcgg cggcccgcgc tgcatgagca tgccgttt                    48 
 
 



<210>  15 
<211>  20 
<212>  ДНК 
<213>  Искусственная последовательность 
 
<220> 
<223>  ПЦР праймер 
 
<400>  15 
cggaacgaat aacccagaga                                                   20 
 
 
<210>  16 
<211>  20 
<212>  ДНК 
<213>  Искусственная последовательность 
 
<220> 
<223>  ПЦР праймер 
 
<400>  16 
ctgaccaacg agaacccact                                                   20 
 
 
<210>  17 
<211>  18 
<212>  ДНК 
<213>  Искусственная последовательность 
 
<220> 
<223>  ПЦР праймер 
 
<400>  17 
cagatgggtt gttgctca                                                     18 
 
 
<210>  18 
<211>  20 
<212>  ДНК 
<213>  Искусственная последовательность 
 
<220> 
<223>  ПЦР праймер 
 
<400>  18 
atggaaagtg ctgctggtag                                                   20 
 
 
<210>  19 
<211>  22 
<212>  ДНК 
<213>  Искусственная последовательность 
 
<220> 
<223>  ПЦР праймер 
 
<400>  19 
ctattgggaa ctgctgtgtt ac                                                22 
 
 
<210>  20 
<211>  21 
<212>  ДНК 
<213>  Искусственная последовательность 



 
<220> 
<223>  ПЦР праймер 
 
<400>  20 
tcctcgcccc aataagaatt c                                                 21 
 
 
<210>  21 
<211>  20 
<212>  ДНК 
<213>  Искусственная последовательность 
 
<220> 
<223>  ПЦР праймер 
 
<400>  21 
caacagcaac cagctaccgt                                                   20 
 
 
<210>  22 
<211>  20 
<212>  ДНК 
<213>  Искусственная последовательность 
 
<220> 
<223>  ПЦР праймер 
 
<400>  22 
cgttcatctc atcctgcccg                                                   20 
 
 
<210>  23 
<211>  24 
<212>  ДНК 
<213>  Искусственная последовательность 
 
<220> 
<223>  ПЦР праймер 
 
<400>  23 
gacggttatt aagaccatca acac                                              24 
 
 
<210>  24 
<211>  19 
<212>  ДНК 
<213>  Искусственная последовательность 
 
<220> 
<223>  ПЦР праймер 
 
<400>  24 
tccacgctgc gagcggtat                                                    19 
 
 
<210>  25 
<211>  20 
<212>  ДНК 
<213>  Искусственная последовательность 
 
<220> 
<223>  ПЦР праймер 
 



<400>  25 
aattccacca cggtaagcac                                                   20 
 
 
<210>  26 
<211>  20 
<212>  ДНК 
<213>  Искусственная последовательность 
 
<220> 
<223>  ПЦР праймер 
 
<400>  26 
gagccgaatt gtttgtcgat                                                   20 
 
 
<210>  27 
<211>  20 
<212>  ДНК 
<213>  Искусственная последовательность 
 
<220> 
<223>  ПЦР праймер 
 
<400>  27 
taatgggaag agcgagcagt                                                   20 
 
 
<210>  28 
<211>  20 
<212>  ДНК 
<213>  Искусственная последовательность 
 
<220> 
<223>  ПЦР праймер 
 
<400>  28 
acagggcatt tagcacaacc                                                   20 
 
 
<210>  29 
<211>  20 
<212>  ДНК 
<213>  Искусственная последовательность 
 
<220> 
<223>  ПЦР праймер 
 
<400>  29 
tgggtttaaa gggtgcgtag                                                   20 
 
 
<210>  30 
<211>  20 
<212>  ДНК 
<213>  Искусственная последовательность 
 
<220> 
<223>  ПЦР праймер 
 
<400>  30 
caatcggagt tcctcgtgat                                                   20 
 
 



<210>  31 
<211>  20 
<212>  ДНК 
<213>  Искусственная последовательность 
 
<220> 
<223>  ПЦР праймер 
 
<400>  31 
tccaatgcca aacctttact                                                   20 
 
 
<210>  32 
<211>  20 
<212>  ДНК 
<213>  Искусственная последовательность 
 
<220> 
<223>  ПЦР праймер 
 
<400>  32 
atacgagtat cttcttcacg                                                   20 
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