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(57) Настоящее изобретение относится к способу анализа степени сходства по меньшей мере двух
образцов в множестве образцов, содержащих геномную ДНК. Способ включает следующие стадии.
а) Получение множества образцов, содержащих геномную ДНК. b) Проведение, отдельно для
каждого образца, полногеномной амплификации с детерминистическим участком рестрикции
(DRS-WGA) указанной геномной ДНК. c) Получение библиотеки для массивного параллельного
секвенирования с использованием реакции ПЦР с адаптером для секвенирования/праймером для
слияния WGA, без фрагментации, из каждого продукта указанной DRS-WGA. d) Проведение
полногеномного секвенирования с низким покрытием при средней глубине покрытия < 1х для
указанной библиотеки для массивного параллельного секвенирования. е) Выравнивание для
каждого образца прочтений, полученных на стадии d), на эталонном геноме. f) Извлечение для
каждого образца аллельного содержания в множестве полиморфных локусов. g) Расчет показателя
попарного сходства для по меньшей мере двух образцов как функции от аллельного содержания,
измеренного в указанном множестве локусов. h) Определение степени сходства по меньшей мере
двух образцов на основании показателя сходства.
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